
D3EGFR 使用手册 
 

作为非小细胞肺癌的关键致癌驱动因子，表皮生长因子受体（EGFR）的众多突变由于其多变的药物敏

感性问题，一直是精准医疗的主要障碍。也正因如此，临床科学家和临床医生亟需可用于药物敏感性检索和

可靠预测药物敏感性的平台。为此，我们建立了包含 1158 名 EGFR 突变患者信息的 D3EGFRdb 数据库，并

开发了可预测 EGFR 突变驱动的非小细胞肺癌药物敏感性的 D3EGFRAI 模型。在此基础上，我们构建了本

网站平台，以通过现有突变患者病例提供药物反应检索，并预测携带常见或罕见或新发现的 EGFR 突变类

型的患者的药物反应。所有用户可免费访问并使用 D3EGFR 网站，没有登录要求。 

本手册将帮助您尽快熟悉 D3EGFR 的基本操作步骤和注意事项。 

 

 

1. D3EGFRdb 

D3EGFRdb 是一个关于 EGFR 突变肺癌患者临床特征和治疗结果的临床案例数据库，收录的患者均

接受 EGFR 酪氨酸激酶抑制剂作为治疗方案。目前，所有的临床病例均来自文献报道，并注明了明确的

完全缓解（CR）、部分缓解（PR）、疾病稳定（SD）或疾病进展（PD）的反应以及其他临床病理特征。

用户可以查询某种突变类型以获得现有药物对具有该突变型患者的治疗情况，作为选择药物的重要参考。 

功能 1：药物反应检索 

①  输入 



在搜索框中输入感兴趣的突变类型。突变类型格式如下所示： 

输入格式举例： 

 野生型：WT（无突变） 

 点突变：L858R 

 缺失突变：E746_A750del, V834del 

 插入突变：D770insSVD 

 重复突变：A767dupASV 

 插入缺失突变：L747_P753delinsS, D770delinsGY 

 复杂突变：E746_A750del+L858R 

 

 

②  输出 

突变案例检索结果显示了不同药物治疗下患者的各临床反应比例。其中，良好反应（CR、PR）的

比例越大，药物对该突变型患者的治疗效果就越好。具体的单独患者案例在页面下方逐一列出，用户可

以单击链接找到原始参考文献。 



   

 

功能 2: 临床案例汇总 

此处提供了所有收集的临床病例。 



 

2. D3EGFRAI 

D3EGFRAI 是一个可用于预测 EGFR 突变驱动的非小细胞肺癌的药物敏感性和药物反应的模块。

用户可以通过查询某种突变类型来预测获批药物对该突变型可能的治疗效果。新突变型的计算时间在 10

秒左右。 

输入和输出 

在搜索框中输入感兴趣的突变体类型，以预测其对 EGFR 靶向药物的药物敏感性及药物反应。 

 



 


